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DNA 2
DNA 3
7 13 8 1
5 01E010-12 3
01E014 01E020 13 5 DNA 1 3 1887
a a #577 VT 1 2
10 2 13
5 01E022-26
3 01EQ2
9-31 DNA k" a ND 2002
1 13
DNA *
01S02 29 13. 8. 7 9A - SM, Te, STX , TMP
01S03 54 9A - SM, Te, STX , TMP
01S05 29 9. 8 9A - SM, Te, STX , TMP
01S06 15 11. 9 6 E SM
01S07 29 11.25 (11/23) 6 A SM, Te, STX , TMP , NA
01S08 79 11.26 (11/24) 6 A SM, Te, STX , TMP , NA
01S09 8 11.30 (11/25) 6 A SM, Te, STX , TMP , NA
01S10 37 11.27 (11/25) 6 A SM, Te, STX , TMP , NA
01S11 60 12.23 (12/17) 6 A SM, Te, STX , TMP , NA
01812 25 14. 1.26 12 - SM, Te , CP
01S14 73 3.13 9A - SM, Te, STX , TMP
01S15 55 3.10 9A - SM, Te, STX , TMP
* pg/
[ABPC] 10 [SM] 10 [Te] 30 [CIP] 5
[Kn] 30  [CTX] 30 [cpP 30 [STX ST  23.75/1.25
[TvP] 5 [GM] 50 [NA] 30 [FOM] 50
2 13
1 13. 5.14 3
2 13. 6.13 DNA 1
3 13. 7. 6 1
4 13. 8.25 1
6
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3 13 PFGE
VT PFGE
100kb 100-200kb 200kb
01E001 13. 4.18 13. 4.24 0O157:H7 1+2 b b
01E002 5.18 5.23 0157:H7 1+2 ND ND ND
01E004 6. 4 6. 9 0157:H7 1+2 a' ND ND
01E005 6.19 6.23 0157:H7 1+2 ND c ND
01E006 6.28 0O157:H7 1+2 ND c ND
01E007 6.28 O157:H7 1+2 ND c ND
01E008 6.25 6.27 0O157:H7 1+2 a b ND
01E009 7. 2 0157:H7 1+2 a b ND
01E010 7.13 7.20 0157:H7 1+2 a a
01EO011 7.24 0157:H7 1+2 a a
01E012 7.25 0O157:H7 1+2 a a
01E013 7.19 7.30 O157:H7 1+2 b a ND
01E014 7.23 7.31 0O157:H7 1+2 a a
01E015 8.10 8.17 0103: 11 1 ND ND ND
01EO016 8.15 8.21 0157:H7 2 a ND ND
01E017 8.16 8.25 0157:H7 2 a' ND ND
01E018 8.27 9. 3 0O157:H7 1+2 ND ND ND
01E020 8. 1 8. 8 0O157:H7 1+2 a a
01E021 9. 4 9. 7 0O157:H7 1+2 ND ND ND
01E022 10. 6 0157:H7 2 k' a ND
01E023 10. 6 0157:H7 2 k' a ND
01E024 10.11 0157:H7 2 k' a ND
01E025 10.11 0O157:H7 2 k' a ND
01E026 10.15 0O157:H7 2 k' a ND
01E027 9. 3 10. 2 O157:H7 1+2 a b
01E028 9.25 10. 5 0157:H7 2 n ND ND
01E029 9.27 10. 5 0157:H7 2 k' a ND
01E030 10. 5 0157:H7 2 k' a ND
01E031 10. 7 0O157:H7 2 k' a ND
01E032 9. 9 9..14 O157:H7 2 n ND ND
01E033 11. 7 11.13 0O157:H7 2 c ND ND
01E034 11.15 O0115:H10 1 ND ND ND
01E035 11. 7 11.17 0157:H7 2 c ND ND
01E036 11. 7 11.17 0157:H7 2 c ND ND
01E037 14. 2.16 14. 2.20 0O157:H7 1+2 ND b
01E038 3.16 O157:H7 2 ND ND
* DNA Xbal DNA PFGE 100kb  100-200kb 200kb
' ND
100kb I--a,b,c, --a,b,c,d,e,f,g,h,j,k,m,n, --a,b,c,d,e,f,g,h,k,m,
--a,b, --a,b,c, --1 ) --1 32
100-200kb -1 --a,b,c,d,e --a,b -1 --a,b -1 12
200kb -3 - 1 8
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